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e Espece emblématique de Méditerranée a&ldlonde @ Ty

e 95% de production en aquaculture

e Deux entreprises aquacoles de bars
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Le bar (Dicentrar¢hus labrax)

PRINCIPAUX PAYS PRODUCTEURS DE BAR COMMUN
D'ELEVAGE EN 2020 (en tonnes)

Source FAO 2022
e France : production majoritaire d’alvins

Turquie 148 907 t
Gréce 40 763 t
B Egypte 32 555t
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e Est Méditerranée : grossissement
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Sea surface temperature percentiles for February 2024
Data: ERAS 1979-2024 « Reference period: 1991-2020 » Credit: C3S/ECMWF
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Sea surface temperature percentiles for February 2024
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Sea surface temperature percentiles for February 2024
Data: ERAS 1979-2024 « Reference period: 1991-2020 » Credit: C3S/ECMWF
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LA NODAVIROSE

01 @ - Atteint le systéme nerveux

02 e Tres virulent chez les juveéniles:
plus de 90% de mortalite

) S 03 e Pas de traitements ni de vaccin
efficace en temps voulu
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Single nucleotide
polymorphism(SNP)
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e 4 210 individus challengés

Single nucleotide
polymorphism(SNP)
(<1%)

== VNN lot 1
=+ VNN lot 2

GWAS

Challenges infectieux
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|dentification SNPs de
résistance a la nodavirose

Le nodavirus en balnéation
dans les bacs




MATERIEL ET METHODE //////
e

e Géneération N+1

e Nouveau lot d'individus

Challenges infectieux Validation

Quel est effet du marqueur
candidat pour la résistance a
la nodavirose ?

Identification SNPs de
résistance a la nodavirose

Le nodavirus en balnéation

Génotype double résistant
dans les bacs

= meilleure survie ?




Single nuclectide

polymorphism({SNP)
(<1%)

GWAS

Identification SNPs de
résistance a la nodavirose

Challenges infectieux

Le nodavirus en balnéation
dans les bacs

Validation

Génotype double resistant
= meilleure survie ?

Sélection génétique
sur marqueur

Pour un elevage en
pleine mer




VALIDATION

DESCENDANTS




DESCENDANT:

VALIDATION ’

/50\ 1% Y R

@( @« <:;’f g/_\ —— o )..( S
Computation of genetic ? ? ?
values for sire resistance o o o




VALIDATION ’

Nodavirose candidate SNP

100 4

os Génotypage par sequencage:

564 SNPs AgriSeq
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SNPs selectionnes pour
resistance a maladie

Percentage survival

40 A

TT TG GG
Genotype




VALIDATION ’

Nodavirose candidate SNP
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SNP CANDIDAT

60 -

Meilleure survie des individus
possedant le double allele de
40 - résistance au SNP

Percentage survival

TT TG GG
Genotype



VALEURS GENETIQUES
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PBLUP : information d’apparenté (PBLUP)

unaffected
~individual

carrier for
the trait _affected
individual




_ vaueuss oinenaves | [

PBLUP : information d’apparenté (PBLUP)

Pathogéne : Nodavirose
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GBLUP : information d’apparenteée + genotypique

Genetique Pedigree

Parents @
Cellules
reproductrices
Descendants




VALEURS GENETIQUES ’l PARENTS

GBLUP : information d’apparenteée + genotypique

Pathogene : Nodavirose
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VALEURS GENETIQUES ’l PARENTS

Pathogéne : Nodavirose Pathogéne : Nodavirose
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Pathogéne : Nodavi

1001 R=0.52, p=8.4e-08
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MEILLEURE SELECTION :
Estimation genetique plus fine >
entre candidats a la selection
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VALEURS GENETIQUES

EN1052982
EN1 052836 EN 1 054646
LAA EN1054967
RECLASSEMENT |
10 péres les plus résistants ;N
72% de survie hd 2 E 1054819
EN1 054780 S EN1 025922

EN1054618
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Sélection sur
marqueur

Marqueurs de
résistance a la
nodavirose

Valeurs
géneéetiques

Meilleures valeurs
| genetiques grace a
|’effet du SNP candidat




Sélectionsur J Valeurs
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