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Résumé :

Flavobacterium psychrophilum, 1’agent étiologique de la flavobactériose d’cau froide chez les
salmonidés (ou Bacterial Cold Water Disease ou Rainbow Trout Fry Syndrome), est
actuellement l'un des principaux agents pathogenes bactériens entravant la productivité de
I'élevage dans le monde. La diversité intra-espéce a été étudiée en combinant différentes
approches (phénotypique, sérotypique, génomique). Au cours des dernieres années, nous
avons démontré grace a la génomique comparative (1, 2) que cette espéce possédait une
diversité génomique limitée et établi que la recombinaison génétique était un élément clé du
processus évolutif de I'espece. En analysant la structure de la population bactérienne, nous
avons identifié des génotypes particuliers, appelés complexe clonaux, inféodés a la truite arc-
en-ciel et proposé des scénarios épidémiologiques de transmission. En appliquant une étude
d'association pangénomique, nous avons identifié des traits moléculaires expliquant des
caractéristiques phénotypiques non résolues telle que la diversité sérologique (3). Les
implications de ces travaux pour la lutte contre cette pathologie seront discutées.
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