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Notre objet d’étude

Flavobacterium psychrophilum
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Un problème majeur pour la salmoniculture

X
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Tous pareils, tous différents
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Quel scénario évolutif ?

Quelle structure de population ?
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Questions clefs
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Comment on y répond

Microbiologie

Echantillonnage
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Approches génomiques

MLST génomes
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Approche MLST
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MLST web database

1097 isolats, 194 génotypes (ST)

pubmlst.org
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Premières conclusions

Diffusion intercontinentale liée aux mouvements de 

poissons

Populations clonales en pisciculture 

Population issue de 

l’environnent 

panmictique

Population épidémique à génotypes 

dominants:

- Associé au poisson hôte.

- Mêmes génotypes dans différents 

pays.

- Sur un « fond » d'isolats 

probablement moins virulents.

- Co-infections.
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Approche génomes complets

50 isolats séquençés et comparés :

- Echantillonnage représentant une diversité maximale dans l’espèce.

- Permettant un focus particulier sur le complexe clonal (CC-ST10) infectant 

les fermes de truites arc-en-ciel (22 isolats).
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Scénarios évolutifs

Diversité génomique limitée (core génome, 3 SNP/Gène)

Recombinaison/mutation ∼ 13

Taille moyenne des segments recombinés ∼ 4.0Kbp 
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Histoire du CC-ST10

~ 1900 pour le CC-ST10

~ 1950 pour le groupe d'isolats échantillonnés à l'extérieur de l'Amérique du 

Nord.

Échelle de temps correspondant au développement de l'élevage de la truite 

arc-en-ciel d'abord en Amérique du Nord, puis dans le reste du monde.
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Études d'association pangénomique…
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Mais les gènes sont nombreux et les phénotypes

parfois complexes…
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Les sérotypes…
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Le « maître gène » du sérotype
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Loci et gènes impliqués dans la biosynthèse du LPS

Fd

Th

Fp(T)

Les données génomiques suggèrent l’existence d’au moins 

17 sérotypes différents !
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Kit de mPCR – 4 types majeurs identifiables
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Association entre sérotypes et poissons hôte



Virologie et Immunologie Moléculaires

Identification d’un facteur de virulence

Elastin-degrading isolates 

Non elastin-degrading isolates 
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Virulence et génomes

Challenge par bain (coll. IERP, GenAqua)
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Virulence et génomes
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Conclusions

Les études d'associations pangénomiques

sont des outils puissants pour identifier des 

traits moléculaires d’intérêt et expliquant des 

caractéristiques phénotypiques jusqu’à présent 

non résolues !
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