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plus faible densité de marqueurs
chez le bar et la daurade
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Contexte Les contraintes de la selection génomique
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Contexte Les contraintes de la selection génomique

Pit-tag ~25€ / sample
genotypage 180 ~22€ [/ sample
160
0 ~15€ / sample
Le colt de génotypage 2L 150
100
80 ~5€ / sample
60
40
20
Pour un méme programme de sélection
57K

Le colt diminue mais la precision aussi... 7K 3K 0.3K
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CO ntEXte Peut-on améliorer la precision de la SG avec des panels
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C’est quoi l'imputation?
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Jeux de données

Daurade :

19 €8
919 <

phenotypées and genotypées pour des caracteres de
production (poids, rendement de carcasse,
rendement de filet)

Genotypage: ThermoFisher Axiom™ 60K SNP
SaurChip : 919 desc. + 85 parents

42,657 SNPs apres CQ
(MAF > 5%, call rate > 97%, HWE 10%)

Pedigree: 84% d’assignation avec APIS (parents
manguants), 147 individus non assignés
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Bar :

1646 P =

phenotypées and genotypées pour des caracteres de
production (N= 704: poids) et de résistance a Vibrio
harveyi (N=942)

Genotypage: ThermoFisher Axiom™ 57K SNP
SaurChip : 919 desc. + 85 parents

42,960 SNPs apres CQ
(MAF > 5%, call rate > 97%, HWE 10°)

Pedigree: 100% d’assignation avec APIS
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7 Les panels de basse densité (LD)

SNP panel 1
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- Différentes tailles de panels LD ont été créées in silico
pour les deux especes

43K SNPS

MD panel - Chaque panel a été répliqués 10 fois

- Les SNPs ont été choisis aléatoirement sur chaque
chromosome en proportion de la taille physique de
chaque chromosome
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Imputation

- FImpute3 avec l'information pedigree

Population de référence : 85 parents génotypés sur MD

Populations imputées :

1) 919 individus génotypés en LD

2) 747 individus (assignés) génotypés en LD Qualiteé de Iimputation :

Corrélation entre

SNP imputés et SNPs vrais
Population de réference : 79 parents LA vral

géenotypés sur

Population imputée :

- 1,646 individus génotypés en LD
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Résultats sur I'imputation
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Résultats sur I'imputation
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Résultats sur I'imputation
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Résultats sur la précision de la sélection génomique

80% phenotype

+ genotype

Crossvalidations

Population d’entrainement (tirée au hazard 40 répétitions)
avec le phénotype, le génotypes (GBLUP) pour prédire les
GEBVs des individus de la population de validation (avec
phenotypes masqués)

20% Phenotyee

+ genotype

cor(phenotype corrige, GEBV)

VR
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Résultats sur la précision de la sélection génomique
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Résultats sur la précision de la sélection génomique
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Résultats sur la précision de la sélection génomique
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Résultats sur |la précision de la sélection génomique
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Résultats sur |la précision de la sélection génomique
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accuracy

Résultats sur |la précision de la sélection génomique

Résistance Vibrio harveyi
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Résultats sur la précision de la sélection génomique
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Conclusions

Qualité d’'imputation

n

3K 5K

LDimp > LD entre 0.5 a 1K SNPs
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