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1346 individus phénotypés et génotypés
 (87 mères et 72 pères génotypés)

57 501 SNP 28 799 SNP
Contrôle de qualité 

Traits N Moyenne h²
Poids de la femelle pleine à la ponte (PF, g) 1 345 2 090 0,32(±0,06)

La semaine de ponte (SP, divisé en 5 semaines) 1 346 2,6 0,28(±0,06)

Nombre d’oeufs dans la ponte (NO)* 1 345 4 801 0,43(±0,06)

Poids de la ponte (PP, g)* 1 345 190 0,33(±0,07)

Poids moyen de l’oeuf (PO, mg) 1 344 40 0,27(±0,06)

Diamètre moyen de l’œuf (DO, mm) 1 344 4,0 0,46 (±0,07)

* Ajusté par PF



Méthodes
Validation croisée
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Pop. d’apprentissagePop. d’ apprentissage

Pop. de validationPop. de validation

Grande pop. 
d’apprentissage (PA+)

1078

4 scénarios : 2 tailles de population d’apprentissage (PA+ et PA-) avec : 

• une évaluation sur pédigrée (BLUP) 

• une évaluation génomique (GBLUP)

268 674

672

Population d’apprentissage

Population de validation

(G)EBV Phénotype

Estimation des  valeurs 

génétiques (G)EBV

Petite pop. 
d’apprentissage (PA-)

x40 répétitions

r = 
𝒄𝒐𝒓 ( 𝒚∗ , 𝑮 𝑬𝑩𝑽 )

𝒉𝟐
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↗7% ↗13% ↗8% ↗15% ↗8% 
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Pour les caractères de reproduction femelle qui ont une héritabilité 

moyenne à forte, dès 700 individus dans la population de référence, la 

sélection génomique est plus efficace qu’une sélection sur pédigrée.



Financement : 

 FEAMP (RFEA47 0016 FA 1000016) CIFRE (ANRT n° 2017/0239)

 ANR (n°2017/0239).
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Annexes

Paramètres génétiques

A1

Diamètre
d’un œuf

Poids d’un 
œuf

Poids de la 
ponte

Nombre 
d’oeufs

Poids de la 
femelle

Semaine 
de ponte

Diamètre
d’un œuf

0.46 0.99 0.51 0.00 -0.09 0.43

Poids d’un 
œuf

0.43 0.27 0.45 -0.03 -0.03 0.45

Poids de la 
ponte

0.35 0.30 0.33 0.99 -0.27 0.39

Nombre d’ 
oeufs

-0.05 -0.25 0.89 0.43 -0.27 0.18

Poids de la 
femelle

0.10 0.08 -0.04 -0.04 0.32 0.11

Semaine de 
ponte

0.06 0.04 0.05 0.02 0.01 0.28

Corrélation génétique

h²

Corrélation phénotypique
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